Historia da Domesticagao Animal na Peninsula Ibérica:
Um estudo arqueo-genético

A domesticacdo foi uma das mais importantes estratégias evolutivas possibilitando
0 sucesso, crescimento e dominio dos seres humanos no mundo, mas também das
espécies animais e vegetais envolvidas neste processo complexo. Relativamente as
espécies domésticas, varios sdo os exemplos das que se tornaram muito mais numerosas
do que os seus ancestrais selvagens.

Apesar dos varios estudos sobre a domesticacdo, estdo ainda em debate questdes
fundamentais como, “Onde?”, “Como?” e “Quantas vezes?” o processo de domesticacdo
tera ocorrido para as diferentes espécies. As racas de animais domésticos apresentam
geralmente uma grande variabilidade morfolégica — no tamanho corporal e na coloragao
da pelagem (e.g. cées), em caracteristicas de interesse produtivo, tais como, deposi¢ao
de gordura intramuscular (e.g. suinos), composicdo proteica do leite (e.g. bovinos) e tipo
de fibras do pélo (e.g. ovinos). Esta variacdo € certamente devida a seleccdo natural e
artificial imposta pelos humanos, mas que frac¢cdo desta variacdo resulta de eventos de
domesticacao locais e/ou da contribuicdo de animais selvagens (e.g. auroque)?

Para algumas espécies domésticas, e em particular para Bos taurus (bovinos) e
Canis familiaris (cao), foi estabelecido recentemente que terdo ocorrido alguns eventos
independentes de domesticacdo. Assim, ndo sdo de excluir outros locais de domesticacédo
nomeadamente em territérios onde ainda hoje persiste uma grande diversidade genética
associada as racas de animais domésticos (e.g. Peninsula Ibérica). Actualmente existem
10 ragas autOctones Portuguesas de cdes e 13 de bovinos que sdo internacionalmente
reconhecidas e que se encontram caracterizadas para diferentes regides especificas do
genoma, ou seja, para diversos marcadores moleculares (e.g. DNA mitocondrial e
microssatélites autossomicos). Os resultados destas andlises ilustram uma diversidade
genética superior a de outras racas Europeias. Em Portugal, estdo também descritos
diversos locais arqueolégicos com restos 6sseos de bovinos e caes, bem como dos seus
ancestrais selvagens, respectivamente o auroque (Bos primigenius) e o lobo (Canis
lupus). A andlise filocronoldgica de DNA ancestral deste material fornecera informacéao
extremamente valiosa sobre as origens e 0s processos evolutivos das racas autoctones
Portuguesas, localmente adaptadas e reservatérios de uma grande diversidade genética.

Neste projecto, pretendemos investigar e esclarecer o processo de domesticacédo de
bovinos e canideos que podera ter ocorrido em territério nacional utilizando uma
abordagem arqueo-genética, ou seja estudar o0s restos Osseos de escavagdes z0oO-
arqueoldgicas através de uma abordagem multidisciplinar que combinara a andlise
osteomeétrica com a andlise de polimorfismos de DNA.

Pretendemos responder a questdes tais como:

a) Existe alguma evidéncia molecular de que terd ocorrido um processo de
domesticacdo independente na Peninsula Ibérica das espécies selvagens
Bos primigenius e Canis lupus, que tera dado origem a alguma das racas
nativas de bovinos e cées, respectivamente, que existem hoje neste
territorio?

b) Qual é a composicdo genética dos restos Osseos antigos de canideos e
bovinos encontrados nesta regido geografica, e como se compara com a
que encontramos nas racas modernas? Como tera evoluido a variabilidade
genética ao longo do tempo? Estardo as alteragcdes genéticas relacionadas
com factos historicos, tais como, a ocupagdo muculmana do sul da
Peninsula Ibérica?
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c) Tera havido uma alteragcdo da composicdo genética das racgas Ibéricas
devida a melhoramento por introducdo de animais de outras regides (e.g.
oriundos do Norte de Africa)? Qual terd sido o contributo dos animais
selvagens (fendmenos de introgressao)?

d) Qual o grau de compatibilidade entre a informag¢do osteométrica e os dados
arqueo-genéticos? Por exemplo, a determinacdo do sexo e da espécie de
materiais 0sseos com base em analises do DNA confirma dados
osteométricos?

Os resultados deste estudo serdo de grande relevancia para aprofundar o
conhecimento sobre as origens e a evolugdo das ragas de animais domésticos da
Peninsula Ibérica e do Norte de Africa. O conhecimento sobre estes recursos genéticos é
importante para assegurar a sua preservacao. Este projecto tera, também, um impacto
no conhecimento sobre as diversas culturas que habitaram este territorio,
nomeadamente no que respeita a forma como estas se relacionaram com 0s seus
animais domeésticos. A divulgacdo e valorizacdo do patrimoénio arqueolégico nacional
estdo intimamente associadas a este projecto.
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